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DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e} 4msE B1220512-2

>22RD49-1A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HER4m5E B1220512-2

>22RD49-1A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HER4m5E B1220512-2

>22RD49-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2Rk TEY)EREIEA
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 22RD49
Finifac 22RD49-1A
FENY, P 1R RS LT
HHHIE 2 EERH 12 | 21RD73
N
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-1A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

ik WA E 6,176

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

HEZR4R5E BI220512-3

>21RD73-1A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

e 4RTE B1220512-3

>21RD73-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-2A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEREm5E B1220512-3

>21RD73-2A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HEREmTE B1220512-3

>21RD73-2A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-2A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
fhist -
B
1
B H
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-3A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEREm5E B1220512-3

>21RD73-3A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HEREmTE B1220512-3

>21RD73-3A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2LEH
2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance

HhE 21RD73
Finifac 21RD73-3A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
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fhist -

B
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-4B_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEREm5E B1220512-3

>21RD73-4B_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HEREmTE B1220512-3

>21RD73-4B_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
ER=ERT 21RD73
Finifac 21RD73-4B
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
fhist -
B
1
B H
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-5A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEREm5E B1220512-3

>21RD73-5A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HEREmTE B1220512-3

>21RD73-5A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
ER=ERT 21RD73
Finifac 21RD73-5A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
fhist -
B
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B H
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-6A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

flit: MR E 6

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

HEZR4R5E BI220512-3

>21RD73-6A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

e 4RTE B1220512-3

>21RD73-6A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2LEH
2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-6A
FENY, P 1R RS LT
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GCMTI FS:2023-3

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e ERTE B1220512-3

>21RD73-7A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEREm5E B1220512-3

>21RD73-7A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HEREmTE B1220512-3

>21RD73-7A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

2LEH
2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance

ER=ERT 21RD73
Finifac 21RD73-7A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
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DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-11A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

flit: MR E 6

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

e 4maE BI220513

>21RD73-11A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

HK4m5E B1220513

>21RD73-11A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

10
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DNAE#

T HERG DNA 55 — NSk IR E(1TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-12A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

flit: MR E 6

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

e 4maE BI220513

>21RD73-12A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

HK4m5E B1220513

>21RD73-12A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

11

GCMTI FS:2023-3

E =74
st rhEERT R EREA
B, Lysimachia christinae
Hance

FEE R 21RD73
FEmiEEr 21RD73-12A
M th Y [ E LT
TR EZ FEY)/&E | 22RD49
A
[l =
it ITS2: 6Y

V=4
1ETH
HH




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-13A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEZ4RYE BI220513

>21RD73-13A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

H4RYE BI220513

>21RD73-13A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

12

GCMTI FS:2023-3

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-13A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
fhist -
B
1




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-14A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEZ4RYE BI220513

>21RD73-14A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

H4RYE BI220513

>21RD73-14A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-14A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
fhist -
B
1




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-15A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

HEZ4RYE BI220513

>21RD73-15A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

H4RYE BI220513

>21RD73-15A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-15A
FENY, P 1R RS LT
FHEIE 2 PGS | 22RDA9
A
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fhist -
B
1
B H




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

K 4m5E B1220513

>21RD73-16A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

ik WA E 6,176

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

e 4maE BI220513

>21RD73-16A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

HK4m5E B1220513

>21RD73-16A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

SHWR HHEER] R EAEA
B, Lysimachia christinae
Hance

R E R 21RD73

IR 21RD73-16A

EEM HHE VY 1A IS LT

HHEE M Y)8E8 | 22RD49

FEA

[t ¥l &

(8 ITS2: 6Y, 176R
[E&

1EMH

B A




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e 4meE B1220513-2

>21RD73-18A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

flit: MR E 6

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

HL X 4mSE BI220513-2

>21RD73-18A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

e 4m5E B1220513-2

>21RD73-18A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

st rhEERT R EREA
B, Lysimachia christinae
Hance
FEE R 21RD73
FEmiEEr 21RD73-18A
M th Y [ E LT
TR EZ FEY)/&E | 22RD49
A
[l =
it ITS2: 6Y
V=4
1ETH
HH




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e 4meE B1220513-2

>21RD73-19A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

Rt 4m5E B1220513-2

>21RD73-19A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HtX4m5E B1220513-2

>21RD73-19A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-19A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
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B
1
B H




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e 4meE B1220513-2

>21RD73-20A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

ik WA E 6,176

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

HL X 4mSE BI220513-2

>21RD73-20A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

e 4m5E B1220513-2

>21RD73-20A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

SHWR HHEER] R EAEA
B, Lysimachia christinae
Hance

R E R 21RD73

IR 21RD73-20A

EEM HHE VY 1A IS LT

HHEE M Y)8E8 | 22RD49

FEA

[t ¥l &

(8 ITS2: 6Y, 176R
[E&

1EMH

B A




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e 4meE B1220513-2

>21RD73-21A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

Rt 4m5E B1220513-2

>21RD73-21A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HtX4m5E B1220513-2

>21RD73-21A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

19

GCMTI FS:2023-3

2Rk T EE B AR
B, Lysimachia christinae
Hance
HhE 21RD73
Finifac 21RD73-21A
FENY, P 1R RS LT
THEEZAEY1EEE | 22RD49
A
2 &
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B
1
B H




SEZDNAFY
7

+H
Mt
/ot

DNAE#

% HERS DNA 55— N B s EIfE E(TS2)

e 4meE B1220513-2

>21RD73-22A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

TELERE psbA-trnH F: R & (psbA-trnH)

Rt 4m5E B1220513-2

>21RD73-22A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

SEGRAG DRI R (LB A HE(rbeL)

HtX4m5E B1220513-2

>21RD73-22A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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>21RD73-23A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

flit: MR E 6

BELLEE pshA-trnH FEERIE & (psbA-trnH)

HL X 4mSE BI220513-2

>21RD73-23A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

FECRAG IR XA L (LB A HE(rbeL)

e 4m5E B1220513-2

>21RD73-23A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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>22RD49-1A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-1A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-2A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-3A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-4B_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-5A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-6A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-7A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-11A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-12A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-13A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-14A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-15A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-16A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-18A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-19A_ITS2
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CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-20A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-21A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-22A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-23A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
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>22RD49-1A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-1A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-2A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-3A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-4B_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-5A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-6A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-7A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-11A_psbA-trnH
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ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTITGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-12A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-13A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-14A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-15A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-16A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-18A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-19A psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-20A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
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ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-21A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-22A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-23A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT
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>22RD49-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-2A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-3A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-4B_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-5A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-6A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-7A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
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GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-11A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-12A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-13A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-14A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-15A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-16A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-18A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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>21RD73-19A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-20A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-21A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-22A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-23A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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