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GCMTI FS:2023-3

ZZDNAFF BEmH
VYL AN

Z YRl DER// KRN AN
= Lysimachia christinae
DNAZEH Hance
T = G 22RD49
FE AR IL 22RD49-1A
W HER DNA 25— 35 S A fR X (ITS2) =3 IR EIT
FHXT R 22 1 256445 | 21RD73
Lk g5 B1220512-2 VN
1A =)
>22RD49-1A_ITS2 Eﬂé‘%ﬂ e
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT £IE -

GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG & g
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

kGRS BI220512-2

>22RD49-1A_psbA-trmH |
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA B
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

kGRS BI220512-2

>22RD49-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC [
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG :
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-1A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
HiE: BIEALE 6,176

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

R YRS BI220512-3

>21RD73-1A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

LR Zw 5 B1220512-3

>21RD73-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

E =
Sk} M SRR A
= Lysimachia christinae
Hance
LI E T 21RD73
PR BRI 21RD73-1A
FEH rp [ PO )14 A LT
FERE R 2 A FEVE | 22RD49
N
WS &
HVE ITS2: 6Y, 176R
A%
il
HiE




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-2A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

MRS BI220512-3

>21RD73-2A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

RS BI220512-3

>21RD73-2A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

E =32
Z Ykl M SRR A
= Lysimachia christinae
Hance

LI E T 21RD73
FE AR 21RD73-2A
F=Hh rp [ PO )14 A LT
FHXS B 2 FEDFEUE | 22RD49
N
-3 &
#E -

V2 4
IE T




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-3A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

MRS BI220512-3

>21RD73-3A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

RS BI220512-3

>21RD73-3A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

E =32
Z Ykl M SRR A
= Lysimachia christinae
Hance

LI E T 21RD73
FE AR 21RD73-3A
F=Hh rp [ PO )14 A LT
FHXS B 2 FEDFEUE | 22RD49
N
-3 &
#E -

V2 4
IE T
A




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-4B_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

MRS BI220512-3

>21RD73-4B_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

RS BI220512-3

>21RD73-4B_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

E
Sk} M SRR A
= Lysimachia christinae
Hance

SO0 % i 21RD73
FEbRic 21RD73-4B
FEH o Y114 i JE 1 T
FERE R 2 A FEVE | 22RD49
(S
WS &
HIE -

272 4
1E 1 4]
HiE




GCMTI FS:2023-3

ZZDNAFF BEmH
P54

Z Ykl M SRR A
= Lysimachia christinae
DNAZEH Hance
T = G 21RD73
FE AR IL 21RD73-5A
W HER DNA 25— 35 S A fR X (ITS2) =3 IR EIT
FHXS B 2 FEDFEUE | 22RD49
LIk g5 B1220512-3 FrAs
1A H
>21RD73-5A_ITS2 Eﬂé‘%ﬂ e
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT & -

GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG & g
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

k4S5 BI220512-3 IE T

>21RD73-5A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG e
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC i 1 &
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

RS BI220512-3

>21RD73-5A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-6A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

ik IR E 6

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

R YRS BI220512-3

>21RD73-6A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

LR Zw 5 B1220512-3

>21RD73-6A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

ZEEH
Z YRl HR 2 B R E AR A
= Lysimachia christinae
Hance

LI E S 21RD73
FE AR IL 21RD73-6A
i} Hh [ DY )1 4 ik A LT
AEXT L2 SR | 22RD49
PR
2 &
#/E ITS2: 6Y

B5
s
1 A




BEZDNATF
W2t

GCMTI FS:2023-3

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R YRS BI220512-3

>21RD73-7A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

MRS BI220512-3

>21RD73-7A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

RS BI220512-3

>21RD73-7A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

E
Sk} M SRR A
= Lysimachia christinae
Hance

SO0 % i 21RD73
FEbRic 21RD73-7A
FEH o Y114 i JE 1 T
FERE R 2 A FEVE | 22RD49
(S
WS &
HIE -

272 4
1E 1 4]
HiE




BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R G5 B1220513

>21RD73-11A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

ik IR E 6

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

RS0 5 B1220513

>21RD73-11A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

k4R BI1220513

>21RD73-11A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

10

GCMTI FS:2023-3

ZEEH
Z YRl HR 2 B R E AR A
= Lysimachia christinae
Hance

LI E S 21RD73
FE AR IL 21RD73-11A
i} Hh [ DY )1 4 ik A LT
AEXT L2 SR | 22RD49
PR
2 &
#/E ITS2: 6Y

B5
s
1 A




GCMTI FS:2023-3

ZZDNAFF BEmH
P54

Z YR Hh 2 M SR AR A
¥4 Lysimachia christinae
DNAZEH Hance
S8 = s 21RD73
FEf AR IE 21RD73-12A
%Mk DNA 25 — 4 B4 IR FR X (ITS2) =3 o PO )1 24 U L T
AN R 2 Y EAE | 22RD49
Lk g5 B1220513 FrA
I =)
>21RD73-12A_ITS2 Eé‘%u =
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT #iE ITS2: 6Y

GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG & g
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

#HUE: WMEAE 6

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

T
RS0 5 B1220513

>21RD73-12A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA e
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG i 1
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC

AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

k4R BI1220513

>21RD73-12A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R G5 B1220513

>21RD73-13A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

Hk %5 BI220513

>21RD73-13A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

HR %5 BI220513

>21RD73-13A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R G5 B1220513

>21RD73-14A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

Hk %5 BI220513

>21RD73-14A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

HR %5 BI220513

>21RD73-14A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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GCMTI FS:2023-3

E =32
Z Ykl M SRR A
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Hance

LI E T 21RD73
FE AR 21RD73-14A
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R G5 B1220513

>21RD73-15A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

Hk %5 BI220513

>21RD73-15A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

HR %5 BI220513

>21RD73-15A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

R G5 B1220513

>21RD73-16A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
HiE: BIEALE 6,176

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

RS0 5 B1220513

>21RD73-16A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

k4R BI1220513

>21RD73-16A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

GCMTI FS:2023-3
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Hance
LI E T 21RD73
PR BRI 21RD73-16A
FEH rp [ PO )14 A LT
FERE R 2 A FEVE | 22RD49
N
WS &
HVE ITS2: 6Y, 176R
A%
1ETH
HiE

15



BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

Lk Y% S BI220513-2

>21RD73-18A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

BVE: MEALE 6

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

kY% S BI220513-2

>21RD73-18A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

Lk g5 BI220513-2

>21RD73-18A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

GCMTI FS:2023-3

ZEEH
Z YRl HR 2 B R E AR A
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Hance
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FE AR IL 21RD73-18A
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

Lk Y% S BI220513-2

>21RD73-19A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

kGRS BI220513-2

>21RD73-19A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

kGRS BI220513-2

>21RD73-19A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

Lk Y% S BI220513-2

>21RD73-20A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
FiE: WHEALE 6,176

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

kY% S BI220513-2

>21RD73-20A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

Lk g5 BI220513-2

>21RD73-20A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT

GCMTI FS:2023-3
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GCMTI FS:2023-3

ZZDNAFF BEmH
P54

Z IR HHZM SR AR A
= Lysimachia christinae
DNAZ Hance
LI E S 21RD73
FEfb bR 21RD73-21A
W HER DNA 25— 35 S A fR X (ITS2) =3 IR EIT
FHXE R 2 AR | 22RD49
LR g5 B1220513-2 FrAs
I =)
>21RD73-21A_ITS2 Eé%” =
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT %/ﬂf -

GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG & g
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

k45 BI220513-2 IE T

>21RD73-21A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG e
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC i 1
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

kGRS BI220513-2

>21RD73-21A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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BEZDNATF
W2t

DNAF#L

W HER DNA 25— P S5 A& X (1TS2)

Lk Y% S BI220513-2

>21RD73-22A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG

R4k psbA-trnH [ 8] X (psbA-trnH)

kGRS BI220513-2

>21RD73-22A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2Rk — R A% B R AL B K BE (bl

kGRS BI220513-2

>21RD73-22A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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Lk Y% S BI220513-2

>21RD73-23A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGAT
GTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGT
GTGCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCC
GTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATT
ATGTCGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAG
ACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
#HUE: WMEAE 6

2% AK psbA-trnH FE K 8] [X (psbA-trnH)

kY% S BI220513-2

>21RD73-23A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCC
ATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATAT
GAGTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCT
TGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTT
TTGTTTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCT
ATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGA
AAAAAGAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGA
GTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATA
TTATATGTTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAA
ATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAA
GATATGAAATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGA
ATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTG
GAGTAAGGGGGCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGC
AGT

2R PR — BERRAL BB AR AL B K BE (rbeL)

Lk g5 BI220513-2

>21RD73-23A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAA
TTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATA
CTGATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACC
AGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGC
TGCCGAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGG
ACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGC
GATGCTACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAA
ATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTT
TTTGAAGAAGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTAT
TGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCT
CTACGTCTGGAAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATG
TTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGT
TGAAAGAGATAAATTGAATAAATATGGTCGTCCACTG
TTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCG
CTAAAAACTACGGTAGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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FASTAK R Z ZEDNAF 5

Lysimachia christinaef8 ) FEUEAR A S th 2514 SRR A B AL HEAR DN ASE — P4 38 5 ) [T B [X
(ITS2)F %

>22RD49-1A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-1A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-2A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-3A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-4B_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-5A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-6A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-7A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-11A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-12A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-13A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-14A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-15A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-16A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-18A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-19A_ITS2
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CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-20A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTRACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-21A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-22A_ITS2
CACAATGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
>21RD73-23A_ITS2
CACAAYGCGTCGCTCCCCAACCACCCCTATGGGTGATGTGTGGGGGCGGATGTTGGCTCCCCGTGCGCACTCGTGT
GCGGTCAGCCTAAAAGCGAGAACCGACGACAGCCGTCGCGGCAATTGGTGGTTGTAAAAAACCGATTCATTATGT
CGTGTGCGCCTCGTCTCAATCGGTGACTCTCAGACCCTGAAGCTCCATTTACTTGGTGCCTCGATCG
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Lysimachia christinaef8 ) FEUEAR A Jo th 2514 SR AR A 1) i 54K psb A-ermHEE K] [A] [X (psb A-trnH)
il

>22RD49-1A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-1A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-2A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-3A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-4B_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-5A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-6A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-7A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-11A_psbA-trnH
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ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTITGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-12A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-13A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-14A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-15A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-16A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-18A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-19A psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-20A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
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ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-21A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-22A_psbA-trmH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTITATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT

>21RD73-23A_psbA-trnH
ATAACTTCCCTCTAGACCTAGCTGCGATTGAAGCTCCATCTATAAATGGATAAGACTTTGGTCTTGGTGTATATGA
GTTTTTGAAAGTAAGGGGAGCAATAACAAAACTCTTGTTCTATCAAGAGGGCGTTATTGCTCCTTTTCTTTTTTTGT
TTTTAGTTCAGTTCAGAGTAGTCTTTTATTTATCTATACTTTTTTCGTTCTAAGAATCTTTATTCTTATGGGAAAAAA
GAAAAGTGGGCTATGTGTTAGTTCATGATTGAGTATTGCCTTTTTATTCTGTATTAATTTGAAATTTATATTATATG
TTCTTTTATTTGTTCAATTTTTTTCTATTGAAATAAAAAACTTTTTTATTAAATCTTAAATATTTCTTAAGATATGAA
ATAAATAATGATGGCTGGTTGAAATAGAATCTTTCTGTTTTATCTCTTTTGTAAATTAAAGTAGTGGAGTAAGGGG
GCGGATGTAGCCAAGTGGATTAAGGCAGT
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>22RD49-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-1A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-2A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-3A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-4B_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-5A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-6A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-7A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
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GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-11A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-12A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-13A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-14A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-15A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-16A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-18A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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>21RD73-19A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-20A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-21A_rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-22A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT

>21RD73-23A _rbcL
AGGTACTGGATTCAAAGCTGGTGTTAAAGATTACAAATTGAATTATTATACTCCTGAGTATGCAACCAAGGATACT
GATATCTTGGCAGCATTCCGAGTAACTCCTCAACCAGGAGTTCCGCCCGAAGAAGCAGGGGCCGCAGTAGCTGCC
GAATCTTCTACTGGTACATGGACAACCGTGTGGACCGATGGACTTACTAGCCTTGATCGTTACAAAGGGCGATGCT
ACAACATCGAGCCTGTTGCTGGAGAAGAAAATCAATATATTTGTTATGTAGCTTATCCTTTAGACCTTTTTGAAGA
AGGTTCTGTTACTAACATGTTGACTTCTATTGTTGGTAATGTATTTGGGTTCAAAGCCCTGCGCGCTCTACGTCTGG
AAGATCTTCGAATCCCGCCTGCGTATGTTAAAACTTTCCAAGGACCGCCTCATGGTATCCAAGTTGAAAGAGATAA
ATTGAATAAATATGGTCGTCCACTGTTGGGATGTACTATTAAACCTAAATTGGGGTTATCCGCTAAAAACTACGGT
AGGGCTGTTTATGAATGTCTT
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